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Dalyko (modulio) tikslas: studijy programos ugdomos kompetencijos

Dalyko tikslas: Ugdyti gebéjimus suprasti ir interpretuoti filogenetiniy tyrimy rezultatus, taip pat
savarankiSkai planuoti, jgyvendinti ir pristatyti tokio pobtidZio tyrimy rezultatus.

Ugdomos dalykinés kompetencijos:

e Zinios ir supratimas apie pagrindinius filogenetinés analizés principus ir jy taikyma;

e Gebéjimas suprasti ir interpretuoti filogenetiniy tyrimy rezultatus, taip pat savarankiskai planuoti, jgyvendinti

ir pristatyti tokio pobiidZio tyrimy rezultatus.

o Gebé¢jimas analitiSkai, kritiSkai, sistemiskai nagrinéti, susieti, vertinti filogenetikos mokslo Zinias ir faktus;

e Gebéjimas perteikti filogenetikos mokslo zinias ir koncepcijas zodziu ir rastu, dalyvauti mokslinéje diskusijoje.
Ugdomos bendrosios kompetencijos:

o Gebéjimas mokytis ir tobuléti savarankiskai;

o Gebéjimas dalyvauti mokslingje diskusijoje;

e Gebéjimas planuoti ir organizuoti darbg ir laika.

Dalyko (modulio) studijy siekiniai Studijy metodai Vertinimo metodai

1. Gebés suprasti bendrus organizmy filogenijos
principus, supras ir paaiskins jvairius
filogenetinius duomenis, mokés taksony
gimininguma susieti su pozymiy panasumu.

2. Gebés planuoti ir atlikti praktinius tyrimus,

pradedant problemos formulavimu ir baigiant
rezultaty vertinimu. Mokés naudotis
filogenetinei analizei skirtomis programomis.

3. Gebés pateikti samprotavimus, idéjas,
hipotezes, analizés rezultatus rastu ir ZodZziu.

4. Gebés surasti reikiamus informacijos
Saltinius, iSskirti reikamg informacija bei ja
apdoroti.

5. Gebés zinias apie jvairius organizmus taikyti
mokslo ir praktinéje veikloje.

Probleminis déstymas
paskaitose, savarankiska
literatliros analizé, pratybos
naudojant kompiuterines
programas.

Koliokviumas (atvirojo ir
uzdarojo tipo klausimai),
praktiniy uzduociy jvertinimas.




Temos

Kontaktinio darbo valandos

Savarankisky studijy

laikas ir uZduotys

Konsultacijos

Seminarai

Pratybos

ILaboratoriniai darbai
'Visas kontaktinis darbas

IPaskaitos
PPraktika

SavarankiSkas darbas

UZduotys

1. Taksonomija, sistematika ir filogenetika.
Filogenetinio pozidirio j organizmus pradzia.
Evoliuciné taksonomija ir fenetika. Filogenetinis
medis — organizmy evoliucijos atspindys.
Evoliuciné riisies koncepcija ir filogenetinés
hipotezés.
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Savarankiska temy
analizé naudojant
kurso medziagg.

2. Filogenetiniai medZiai.

Monofilija, parafilija ir polifilija. Filogenijy
sudarymas. Morfologiniy pozymiy naudojimas.
Kladistika ir fenetika. Homologijos ir
homoplazijos. Pozymiy poliskumas. Baltymy ir
DNR seky naudojimas. Ortologija ir paralogija.
Filogenetiné analizé ir i§nyke organizmai.

Savarankiska temy
analizé naudojant
kurso medziagg.

3. Filogenetiniai medziai ir geny medziai
Filogenetinius medzius sudarantys elementai:
Sakos, mazgai, $aknis, iSoriné grupé. Orientuoti ir
neorientuoti medziai. Tikrieji ir numanomi (angl.
inferred) medziai. Geny medziai ir rGSiy medziai.
Monofiletinés grupés ir klados.

Savarankiska temy
analizé naudojant
kurso medziagg.

4. ,Risies medZio — geny medZio* problema.
Molekuliniai Zymenys ir jy parinkimas.
Neutraliosios molekulinés evoliucijos teorija ir
molekulinis laikrodis. DNR briik$ninio kodo
(angl. DNA barcoding) metodas.

Savarankiska temy
analizé naudojant
kurso medziagg.

5.Filogenetinés analizés metodai

Seky lyginimo algoritmai. Stebimas ir tikétinas
genetinis atstumas, daugybinés pakaitos ir pakaity
modeliai. Filogenetinés rekonstrukcijos metodai:
atstumo ir pozymio biisenos metodai. Juke-
Cantor‘s, Kimura 2 parametry, Tamura-Nei ir kiti
metodai bei jy palyginimas. Didziausios
parsimonijos ir didziausio tikétinumo metodai.
Bajeso teoremos taikymas ir posteriorinés
tikimybés. Geriausio medzio paieska naudojant
MCMC metoda. Filogenetinés analizés
patikimumas. Im¢iy kartojimo metodas (angl.
bootstrapping). Nukleotidy pasiskirstymas, seky
prisotinimas, nepilnas linijy i§siskyrimas.

Savarankiska temy
analizé naudojant
kurso medziagg.

6. Filogenetiniy tyrimy planavimas ir
igyvendinimas

Seky resursai ir filogenetiniy duomeny talpyklos.
Filogenetiniy analiziy pavyzdziai. Filogenetinio
tyrimo planavimas.Fenotipo pagrindu sudaroma
filogenija: tinkamy poZymiy paieSka, kodavimas.
Molekuliné filogenija: darbo protokoly
paruosimas ir tobulinimas, tyrimo medziagos
apimties planavimas.

Savarankiska temy
analizé naudojant
kurso medziagg.

Koliokviumas

15

PasiruoSimas
koliokviumui.




7. Praktinis filogenetiniy metody taikymas: 8 8 10 | Savarankiska
morfologiniai duomenys ir filogenetiniu duomeny analize,
medzZiy sudarymas pranesimo rengimas
Pasirinkty straipsniy analizé, i§ anksto paruostos ir pristatymas.
duomeny matricos aptarimas ir filogenetinio
medzio sudarymas. Duomeny matricos sudarymas
pagal pateikta pozymiy sara$a ir filogenetinio
medzio sudarymas.
8. Praktinis filogenetiniy metody taikymas: 24 24 | 28 | SavarankiSka
molekuliniai duomenys ir filogenetiniy medziy duomeny analizg,
sudarymas pranesimo rengimas
Pasirinkty straipsniy analiz¢, praktiniams darbams ir pristatymas.
reikalingy duomeny paieska, tvarkymas ir
paruosSimas analizei. Pagrindinés seky statistikos.
Genetiniy atstumy jvertinimas naudojant
skirtingus pakaity modelius. Aminoragséiy ir
nukleotidy seky palyginimas. Nekoduojanéiy ir
baltymus koduojanciy seky palyginimas. Pakaity
modelio parinkimas. Filogenetiniy medziy
sudarymas naudojant vieno geno fragmento sekas
ir taikant skirtingus metodus: kaimyny jungimas,
didZiausia parsimonija, didziausias tikétinumas,
Bajeso teoremos ir MCMC taikymas.
Filogenetinio medzio sudarymas naudojant keliy
geny fragmenty sekas.
I8 viso | 16 32 48 | 85
Vertinimo strategija Svoris | Atsiskaity | Vertinimo Kkriterijai
proc. mo laikas
Semestro kaupiamajj bala sudaro koliokviumo (50 %), darbo pratyby metu (25 %), bei savarankiskos uzduoties (25
%) balai.
Darbas pratyby metu 25 Spalis - Vertinimo kriterijai:
gruodis Pratyby aktyvumo balas yra kaupiamasis. Ji lemia pratyby
lankomumas ir atlikty uzduociy ataskaitos pateikimas laiku.
Nepateikus atlikty uzduociy ataskaity balai uz uzduotis
neskiriami. Darbo pratyby metu bendras jvertinimas
mazinamas 1 balu, jeigu ataskaitos pateikiamos pasibaigus
nustatytam laikui.
Savarankiska uzduotis — 25 Gruodis Vertinimo kriterijai:
pasirinktame straipsnyje 10 baly: Staipsnyje pateikti duomenys i§samiai iSanalizuoti.
pateikty duomeny paieska Daromos i$vados pagristos. Pristatymo struktiira logiska.
duomeny bazése, Pristatymas parengtas pagal moksliniam darbui keliamus
pakartotiné analizé ir reikalavimus. Stiliaus ir raSybos klaidy beveik néra.
interpretacija. Pristatymas 9 balai: Pastebétas bent vienas i$ $iy trikumy — duomenys
(10 min.) pratyby metu. nei$samiai iSanalizuoti, i8vados nepagrjstos, naudoti
netinkami duomeny analizés metodai, nevykes pristatymas
(nelogiska ar nerisli kalba, studentas nesuvokia problemos ir
pan.), neteisingai ar visai neatsakyta j pristatymo metu
pateiktus klausimus, netinkamai i§naudotas pristatymui
skirtas laikas.
8 balai: Pastebéti du i§ auks$¢iau paminéty trukumy.
7 balai: Pastebéti trys i$ auk$¢iau paminéty trikumy.
6 balai: Pastebéti keturi i§ auk$¢iau paminéty trilkumy.
5 balai: Pastebéti penki i§ auk$¢iau paminéty trukumy.
4 balai: Pastebéti visi i$ auk§Ciau paminéty trakumy.
3 balai: Pastebéti visi i§ auk$§¢iau paminéty trikumy.
2 balai: pristatymas neparuostas
1 balas: pristatymas neparuostas
Koliokviumas 50 Spalis Testa sudaro iki 25 atvirojo ir uzdarojo tipo klausimy
(skirtingo sunkumo, nuo ziniy ir supratimo iki problemy
sprendimo).




atsakymai.

Vertinama taip:

9-10- puikios Zinios ir gebéjimai. Vertinimo lygmuo. 90-
100% atsakymy.
8 - geros Zinios ir gebéjimai, gali biiti neesminiy klaidy.
Sintezés lygmuo. >80% teisingy atsakymy.

7 - vidutinés Zinios ir gebéjimai, yra klaidy. Analizés lygmuo.
>70% teisingy atsakymuy.
6 - zinios ir gebéjimai nesiekia vidutiniy, yra esminiy klaidy.
Ziniy taikymo lygmuo. >60% teisingy atsakymuy.

5 - Zinios ir gebéjimai tenkina minimalius reikalavimus.
Daug klaidy, ziniy ir supratimo lygmuo >50% teisingi

Neislaikyta - <50% teisingy atsakymy.
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