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DALYKO KURSO TIKSLAS

Susipazinti ir jsisavinti molekulinés zmogaus genetikos mokslo aspekty
problematika ir genomo struktiros bei analizés principus.

PAGRINDINES DALYKO TEMOS

DNR ir RNR struktiira bei funkcija. Genetinis kodas. Zmogaus genomas: funkciniai
ir reguliaciniai elementai, unikalios ir kartotinés sekos, judrieji elementai.
Transpozicijos mechanizmai. Naujy geny susidarymo mechanizmai duplikacijy
principu. Zmogaus geny katalogas. Chromosomos. Chromatino domenai.
Chromatino modifikacijos. Chromosomy tyrimo metodai. C, G, R, Q chromosomy
dazymo metodai: principai ir taikymai. Fluorescenciné in situ hibridizacija.
Lyginamoji genomo hibridizacija. DNR ir organizmy klonavimas: principai, jrankiai
ir taikymas. Polimerazés grandininé reakcija (PGR), PGR modifikacijos ir taikymai.
Lastelés ciklas ir jo kontrolé. Vézio vystymosi mechanizmai ir teorijos.

DNR pazaidy taisymas: tiesioginis, ekscizinés reparacijos, trikiy, neteisingo baziy
suporavimo DNR pazaidy taisymo mechanizmai. Homologinés rekombinacijos
mechanizmai. Genomo replikacijos mechanizmas ir reguliavimas. Mutacijy (DNR
sekos varianty) Kklasifikacija ir nomenklatira. Mutacijy (varianty) susidarymo
mechanizmai: taskinés mutacijos, iSkritos, intarpai, inversijos, konversijos, kopijy
skaiciaus pokyciai. Naujy reguliaciniy elementy ir DNR sekos fragmenty analizé.
Funkciniai mutacijy poveikio mechanizmai. DNR sekos pokycio funkcinio poveikio
ivertinimas in silico metodais. Molekuliné patologija: nuo ligos iki geno ir nuo geno
iki ligos. Nukleotidy sekos pokyciy identifikavimo metodai. Geny raiska:
mechanizmai ir reguliavimas. Geny nutildymo mechanizmai. Molekuliniai metodai
geny raiskai tirti. Geny raiskos tyrimas naudojant lasteliy kultliras ir ekstraktus.
Ribosomos struktira. Transliacijos mechanizmas ir reguliavimas. iRNR brendimo
kontrolé. iRNR tyrimo metodai.

Genomo sekoskaita. DNR sekoskaitos metodai: jy principai, privalumai ir trakumai,
taikymai. RNR sekoskaita: metodai ir taikymai. Zmogaus genomo projektas.
Genomo sekoskaitos strategijos. Zmogaus genomo tyrimy projekty raida, uzduotys
ir pagrindiniai rezultatai (1000 genomy, HapMap, ENCODE, LITGEN ir Kiti
projektai). Genomo varianty duomeny bazés.




Zmogaus genomo kartografavimas. Genetinis kartografavimas: zymenys, tikslas ir
pritaikymai. Fizinis kartografavimas: metodai, privalumai ir trukumai. Parametriné
ir neparametriné sankibos analizé. Nepusiausvira sankiba. Daugiaveiksnius
pozymius ir ligas lemianciy genomo sriciy kartografavimo strategijos. Plataus
masto viso genomo tyrimo principas. Lod jvercio analizé ir problemos. Su liga
susijusio geno nustatymas, priklausantis nuo geno vietos: pozicinis klonavimas,
funkcinis klonavimas. Geny kandidaty patvirtinimas.

Transkriptomo tyrimo metodai ir taikymai. Proteomo tyrimo metodai ir taikymai.
DNR-baltymy sqveika. Prie DNR prisijungianciy baltymy motyvai. Genetiniy sriciy,
prisijungianciy baltymus, nustatymo metodai. Sgveikos tarp DNR ir baltymo
nustatymo budai. Reguliaciniy seky identifikavimas naudojant reporterinius genus
ir DNR-baltymy sqveikas.

Genomo redagavimas: Genomo redagavimo technologijos. CRISPR/Cas sistemos
principas ir taikymai. Geny terapija: strategijos, principai, privalumai ir trikumai.

Lyginamoji genomika. Introny evoliucija, galimi atsiradimo mechanizmai.
Filogenetiniy medziy sudarymo principai, remiantis rekonstruota DNR ir taikymai.
Gyviny modeliai Zmogaus genomo pokyciams tirti. Transgeniniai gyvinai, jy
panaudojimas. Embrioniniy kamieniniy lgsteliy panaudojimai. Zmogaus genomo
tyrimy ir manipuliavimo juo reguliavimas ir bioetinés, socialinés ir teisinés
problemos.
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